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Introducédo: As B-lactamases de amplo espectro de acdo (ESBL) sdo caracteristicas de
microrganismos Gram-negativos, em particular 0os membros da familia
Enterobacteriaceae, os quais vém sendo implicados em infec¢gBes oportunistas graves
a partir do biofilme bucal. Entre os anaerdbios bucais poucas informacfes sao
disponiveis sobre a distribuicdo desses marcadores. Objetivo: O presente estudo
objetivou avaliar a distribuicdo dos principais genes ligados as ESBL entre anaerdbios
obrigatérios do biofilme bucal resistentes aos B-lactamicos. Material e Métodos: De um
total de 320 isolados anaerébios obrigatérios ou microaeréfilos de biofilme bucal, 31
mostraram-se resistentes aos B-lactamicos pela producdo de B-lactamases. O DNA
dessas amostras foi extraido e a presenca dos genes blaTEM, blaCTX-M e blaSHV foi
avaliada através da ampliacdo do DNA alvo por meio da reagdo em cadeia da
polimerase (PCR), utilizando-se de iniciadores e condi¢Bes especificas para cada um
dos marcadores. Como controle positivo, utilizou-se DNA de enterobactérias que
carregavam esses marcadores de resisténcia. Resultados: Os genes avaliados nao
foram detectados em nenhuma das amostras de DNA microbiano, mesmo entre
membros dos géneros Fusobacterium e Prevotella, que se mostraram mais resistentes
a esses farmacos. Conclusdo: O estudo concluiu que a transferéncia de genes que
codificam para as ESBL entre enterobactérias e outros microrganismos oportunistas
no biofilme e os anaerdbios obrigatérios ndo constitui fendmeno relevante, o que nao
elimina a participacdo de microrganismos exégenos nas infec¢des bucais ou que se
iniciam pela boca.
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